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Die Wissenschatftler, die sich mit der Erforschung der transgenerati
nellen epigenetischen Vererbung beschéaftigen, haben es schwer.
Wenn sie nicht gerademit Pflanzenarbeiten bei denen die Existenz
ihres Forschungsgebiets unbestritten ist, dann ernten sie immes-wi
der Kritik: Sie wirden ihre Daten Uberinterpretieren, lauthoch der
harmloseste Vorwurf.Sie opferten ihre wissenschaftliche Integritat
auf den Jahrmarkt derdffentlichen Aifmerksamkeit, ist schon eine
wesentlich gemeinere Anschuldigungmmer mehr konservative &
netiker, aber auch ausgewiesene und eher modern denkende Epig
netiker machen ihren Kollegersowie den um Offentlichkeit hei-
schenden Wissenschattglagazinenund den Medien den Vorwurf,
die Erkenntnisse zur moglichen generationentberschreitenderr-Ve
erbung von Umwelainpassungeraufzubauschen.

Ich denke, diese Kiritik ist unberechtigt. Das Wissenschaftsgebiet ist
nun mal so spannend und hat so weit reichende Konsequenzest g
rade auch fir uns Menschen, dass das grof3e Interesse nur zi4 ve
standlich ist. Die Vehemenz, mder die Kritik an der angeblichen
methodischen Unzulanglichkeit der Studien und der Uberinterget
tion der Daten geaul3ert wird, l&sst meines Erachtens sogar einen
ganz anderen Schluss zu: Die Belege fir die Existenz reirensge-
nerationellen epigenetische Vererbung bei Tieren werden immer
besser Den Gegnen gehen offenbar die Argumenteaus.

In meinem gerade erschienenen BuoBesundheit ist kein Zufahabe
ich eine Reihe der wichtigsten Resultate zu diesem Forschungsgebiet
prasentiert. Und ich habe ausgefiith was diese Ergebnisse sofern sie
denn eines Tages auf uns Menschen ubertragen werden konnrefiir
uns bedeuten. Nun gibt es neue, fast schon sensationell anmutende E
gebnisse: Fadenwirmer vererben die Anpassung an eine erhtéhta-U
gebungstemperatur Ubermindestens 14 Generationen. Fruchtfliegen
vererben ihre epigenetisch kodierte Augenfarbe in stabilen Linien Gber
viele Generationen hinwegDie Gene der auf3erlich so verschiedenen
Tiere bleiben dabei identisch. & Merkmal lasst sich sogar in Wildtypen
des Tieres einkreuzennd es verschwindet, wenn man ihm seine epig
netische Basis raubt

Lesen Sie mehr zu diesen Erkenntnisseneinem ausfihrlichenArtikel
ab Seiteacht. Und ganz ehrlich: Ich finde, die Kritiker der transgenéerat

onellen Epigenetik sollten allm&hlicitwaskleinere Brétchen backen.

Herzlich, IhrPeter Spork
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Neuartiges Mittel bekampft Herzschwéache

Qiming Duan et al.: BET bromodomain inhibition suppresses innate inflammatory and profibrotic rifaistal
networks in heart failureScience Translational Mediei 9, 17.05.201 2aah5084

Herzmuskelzellen, die aus menschlichen pluripotenten

Herzinsuffizienz ist nicht nur eine der haufigsten imn Stammzellen gewonnen wurden. Auf solche Zellen
ren Erkrankungen unserer Zeit, sondern auch eine der  wirkt das neue epigenetische Mittel ahnlich wie auf
gefahrlichstenVier von zehn Patienten Giberleben die Herzzellen von Mausen mhilerzinsuffizienz.

Diagnose nicht langer als funf Jahre. Offenbar gibt es
noch keine fiir alle Menschen effektive Therapie,
wenn das Herz etwa in Folge eines Herzinfarkts oder
einer Herzmuskelentztindung nicht mehr stark genug Bromodonains Deren Aufgabe bestehtdarin, Ace-
ist. Deshallsuchen Experten schon lange nach neuen tylgruppen im Histon-Code zu erkennen und ge-
Gegenmitteln. Auf der einen Seite gilt es dabei,ten meinsam mit bestimmten Enzymemlie Genaktivitat
ziindliche, das Herzgewebe schadigende Prozesse zuzu verandern.Nun zeigte sich, dass eine Hemmung
unterbinden. Gleichzeitig darf aber die ohnehin fast des HistonCode-Lesers in zwei verschiedenen Gru
unmogliche Bildung neuer und die Starkung be&st  pen von Méausen, die aus unterschiedlichen Griinden
hender gesunde Herzmuskelzellen nicht behindert eine Herzinsuffizienzhatten, die Genregulation so
werden. Genau dieses Anforderungsprofil scheint e verstellt, dass die zerstorerische Entziindung zukiic
ner aktuellen Studie aus den USA zufolge eine neue geht. Eine gesunde Regeneration des Herzmuskels
epigenetisch wirksame Substanz zu erflllen. behinderte der Wirkstoff aber nicht. Insgesamt
bremste JQ1die Aktivierbarkeit von 193 Genen aus,
Qiming Duan vom Gladstone Institute of Gdiovas-  die an der Verstarkung zweiefataler Entziindung-
cular Diseasen San Franisco und Kollegen nahmen kreislaufe beteiligt sind.
sich den StoffJQ1vor, einen vielversprechenden En
wicklungskandidaten, der bislang vor allemikKampf  Dass sich die Resultate wahrscheinlich auf dennMe
gegen verschiedene Krebsarteaber auch als pote-  schen iibertragen lassen, folgern die Forscher aus der
zielles Verhutungsmittel fir MannerHoffnungen  Beobachtung, dass)Q1in kultivierten menschlichen
weckt und bereitsin klinischen Studien an Menschen Herzzellen (siehe Abbildung) eine vergleichbare Wi
getestet wrd (siehe z. B.Newsletter Epigenetik kung hat. Ihr Fazit: Offenbar ist der Einsatz epigeret
01/2017: Hoffnung auf epigenetische Therapie gegerscher Medikamente eine wichtige und hoffnungsvolle
Hodenkrebs ode 03/2015: Epigenetischer Doppe neue Strategie im Kampf gegen Herzinsuffizienz. Man
schlag gegen PankreaskarzingnDieser Stoff hemmt  solle die Entwicklung und den Einsatz derartigertMi
epigenetisch aktive Proteine aus der Gruppe der tel also weiter vorantreiben.


http://stm.sciencemag.org/lookup/doi/10.1126/scitranslmed.aah5084
http://www.newsletter-epigenetik.de/hoffnung-auf-epigenetische-therapie-gegen-hodenkrebs/
http://www.newsletter-epigenetik.de/epigenetischer-doppelschlag-gegen-pankreaskarzinom/

Genregulationsnetzwerke
auf einen Blick
Paul Datlirger et al.: Pooled CRISPR screeningthw

singlecell transcriptome readoutNature Methods14
03/2017S.297-301

Wenn das Grof3hirn
schrumpft

Virginie Freytag et al.: A peripheral epigenetic aign
ture of immune system genes is linked to neocortical
thickness and memory.Nature Communications,
26.04.2017, doi: 10.1038/ncomms15193.

Der Bioinformatiker Christoph Bock hat das Feld der Schon in jungen Jahren beginnt das meschliche
systematischen Analyse epigenetischer MechanismenGrofB3hirn zu schrumpfenGenauer gesagt Die Grof3-

der Genregulation von Zellen schon 6fters umicht-
ge neue Methoden bereichert(siehe auch die Rubrik
Personalien auf Seite 14Nun stellte er mit seinem
Team vomCeMM Forschungszentrum fur molekulare
Medizinin Wien eine bahnbrechende Technik vor, die
mit erstaunlich geringem Aufwand ganze Genregul
tionsnetzwerke erfassBock und Kollegen kombinie
ten das mittlerweile sehr bekannteCRISPR/Cas§e-
nannte, neue Verfahren zur zielgenauen Verdad
rung von DNA mit der Methode derEinzelzelRNA
Sequenzierung die Auskunft dartber gibt, welche
Gene in der Zelle aktiv sind und welche nicht.

hirnrinde wird inmer dinner. Einher mit diesem a-
turlichen Alterungsprozess geht eine Abnahme der
Lern und Gedachtnisfahigkeit. Gleichzeitig ist seit e
nigen Jahrenbekannt, dass unsere Alterung durch
systematische epigenetische Veradnderungen in den
Zellen begleitet, wenn nicht sogar ausgelost wird
Jetzt spilrte ein deutsctschweizerisches Epigeriet
kerteam erfolgreich ein potenzielles Bindeglied dieser
beiden Prozessauf.

Zunachst fanden die Forscher in den Blutzellen von
533 gesunden jungen Erwachsenen ein typisches-ep
genetisches Muster, das nicht nur mit der Dicke ihrer

Durch prézises Ausschalten einzelner Gene innerhalbGrofRhirnrinde korrelierte sondern auch mit ihreml-A

einzelner Zellen und die gleichzeitige Analyse des r
sultierenden Genaktivitdtsmuster erhaschen dier+o
scher nun einenguten Blick darauf, wie ein bestim-
tes Gen in das innerzellulare Genregulationsnetzwerk
eingreift, das heil3t, wehe andere Gene es in ihrelA
tivitat herauf oder herunter reguliert Die CROPseq
getaufte Methode — fir CRISPR droplet sequencirg
nutzt Tropfchen mit einzelnen Zellen (so genannte
droplets siehe Titelbild dieses Newsletteds deren
DNA zuvor veréandert wurde, um im Hochdurchsat
verfahren das Genaktivitatsmuster zu erfassen

Nun mdchten Bock und Kollegermit ihrer eleganten
neuen Methode messen, welche epigenetischen und
genetischen Faktoren bei der Entstehung von Léuk
mien zusammenwirkenDas dirfte unser Verstandnis
von Blutkrebs weiter verbesserh.

ter. Diesen Befund sicherten die Forschertrden Da-

ten einer unabhangigen &hnlich grollen Gruppe ab,
die zur Halfte aus gesunden Menschen und zur Halfte
aus Depressionspatienten bestand. Eine Analyse jener
Gene, deren Aktivierbarkeit durch die epigenetische
Veranderung betroffen war, rundete das Bilschlid3-

lich ab: Veranderungen an einigen dieser Gene-b
einflussen unsere Gedachtnisleistung.

AuBerdem war die Regulation vieler Gene des\-I|
munsystems betroffen, was wiederum die These
stltzt, dass es epigenetische Veranderungen an-|
munzellen sind, dieentscheidend zur Alterung des
Menschen beitragen. Die Untersuchung epigeitet
scher Veranderungen in Immunzellen des Blutes habe
womdglich ein grofRes Potenzial, um Riickschliisse auf
Veranderungen des Gehirns zu ziehen, folgern die
Forscher. Und: Die Epigerikthelfe auf diesem Weg
eines Tages vielleicht dabei, das naturlich Schrumpfen
des alternden Gehirns von krankhaften Prozessen zu
unterscheiden|


http://www.nature.com/nmeth/journal/v14/n3/full/nmeth.4177.html
http://cemm.at/
https://www.nature.com/articles/ncomms15193

Epigenetik im ,,Goldrausch*

Cassandra Willyard: An epigenetics gold rush: new controls for gene expredéidnre 542, 22.02.2017,
S. 406408.

www.spektrum.de/news/eimeuerdreh-in-der-epigenetik/1440214

Seit einigen Jahren ist die Welt der Epigenetik um eine neue Gattung biochemischer, die Genregulaain-
flussender Markierungen reicher: Nicht nur die DNBase Cytosin kann offenbar mit einer Methylgruppe vers
hen werden, sondern auch die Base Adenin. Diese AdeMethylierung ist sehr selten und wurde bislang vor
allem bei einer Algenart, dem Fadenwur@aenortabditis elegansowie in sehr geringer Menge in embryonalen
Stammzellen von Méausen gefunden. Sie sitzt fiir gewdhnlich an den Startpunkten von Genen und sclezirt
Ablesbarkeit zu steuern.

Sehr viel haufiger scheint methylierteésdenin aber an BoteARNAs (NRNA$ vorzukommen. Diese Biomolekile
entstehen, wenn der Code eines Gens per Transkription abgelesen wird. Sie bringen den genetischpraBa
aus dem Zellkern heraus zum Ort der Proteinsynthese, weshalb die GesamtheitrdiX/As einer Zelle auch als
deren Transkriptom bezeichnet wird. Das Transkriptom spiegelt die Genaktivitéat der Zelle direkewyiend
man dachte bislangmRNAsseien nicht viel mehr als Matritzen fir den Proteinbau. Doch nun wird Klar, es gibt
Enzyme, diemRNAsgezielt epigenetisch verdndern und andere Enzyme, die diese Information lesen und-inte
pretieren konnen. Dadurch wird zum Beispiel entschieden, ob eines der Botenmolekiile rasch abgelasut o
besonders intensiv abgelesen wird. Auch dartiber, ob @didcRNAan einer bestimmten Stelle gespleiRtalso fiir
den Bau einer besonderen Proteinvariante aufgeteilivird, scheint Gber die AdenirMethylierung gesteuert zu
werden. Experten haben bereits einen vollig neuen Forschungszweig ausgerufen, die Epitranskriptomik

Die Wissenschaftsjournalistin Cassandra Willyard hat nun all diese aufregenden neuen Entdeckunegj@erim
lesenswerten Ubersichtsartikel fir das Fachbld#tture zusammengefasst, von dem beipektrum.deauch eine
deutsche Ubersetzung erschienen ist. Sie spricht von einem ,Goldrausch” der Epigenetik. Und estsatssid-
lich, als werde gerade ein vollig neues Kapitel in der Genregulationsforschung aufgeschl{igen.

Genealogie der Epigenetik Steuert Epigenetik di¢dandigkeif

Sebastian Gaub: Genealogie epigenetischer EvolutionSebastianOcklenburg et al. Epigenetic regulation of
Eine alternative Wissenschaftsgeschichte der Biologi¢ateralized féal spinal geneexpression unerlies heni
Verlag Sebastian Gaub, Berlin 2017. spheric asymmetries. eLife 6, 02/2017, 22784

Der Wissenschaftshistoriker Sebastian Gaub hat seinéNissenschaftler deRuhrUniversitat Bochunmschau-
bemerkenswerte undsumma cum laudebewertete  ten sich mit Kollegen die Genaktivitdt von Nerverize
Dissertation tUber die Geschichte von Evolutionsthe len des Rickenmarks wéahrender Entwicklung funf
rie und Epigenetik nun im Selbstverlag als Tasshe menschlicheF6tenan. Dabeiregistriertensiein jenen
buch herausgebracht. Er spannt darin einen weiten Bereichen, die fir die Steuerung der Armund Ben-
Bogen von den Theorien Platons und Aristoteles’ bewegung zustandig sind, schon in der achten
Uber Darwin und Mendel bis zur modernen Epigen  Schwangerschaftswoche deutliche Unterschiedei-zw
tik des 20. md 21. JahrhundertsEs geht um nichts schenrechter und linke Seite.Als Ursache des R
Geringeres als eine ,Neubetrachtung der Biologeeg nomens spiirten die Forscher epigetische Unte-
schichte aus pigenetischer Perspektive®. Spannend schiede auf: Sowohl das MikiRNAMuster als auch
horizonterweiterndund lesenswert]| die Anordnung von Methylgruppen auf der DNA
chen voneinander ab. Vieles spreche also daftir, dass
die Epigenetikden Beginn der Links oder Rechs-
handigkeit steuere Das sei eine grundlegend reue
Sicht auf die Ontogenese der hemispharischen
Asymmetrien des Menschen|*


https://www.nature.com/news/an-epigenetics-gold-rush-new-controls-for-gene-expression-1.21513
http://www.spektrum.de/news/ein-neuer-dreh-in-der-epigenetik/1440214
https://www.amazon.de/Genealogie-epigenetischer-Evolution-alternative-Wissenschaftsgeschichte/dp/3745035674
https://elifesciences.org/content/6/e22784

AlzheimerEpigenetik

www.epigenomicsnet.com/users/277Rdtie-lunnon/
posts/14634robust evidencefor-dna-methylomic
variatior-in-alzheimers-disease

Artemis latrou et al.: Epigenetic dysregulation of brai
stem nuclei in the pathogenesis of Alzheiris disease:
looking in the correct place at the right time&zllular
and Molecular Life Sciences 74, 02/2017, S:5%®

Anneke Meyer: Alzheimer: Arznei kénnte Symptome

rickgéngig machenDeutschlandfunk)2.05.2017.

Patienten wissen (siehe auchNewsletter Ejgenetik
03/2014: Das AlzheimeEpigenom. Noch handele es
sich zwar um wenige Studien, deren Resultateien
aber sehr einleitlich, weshalb das hier untersuchte
epigenetische Schaltersystem offenbar eine bede
tende Rolle bei Alzheimer spiele und gerade inrHi
blick auf innovative Therapien noch grindlicher-e
forscht werden sollte

In einem weiteren aktuellen Ubersichtsartikaim Thema

weist Artemis latrou aus den Niederlanden darauf hin, dass
bisherige Studien zur Epigenetik von Alzheimer sich vor
allem mit Zellen des GroRRhirns beschéftigten. Er schlagt mit

Die Alzheimer‘'sche Krankheit ist die haufigste UrsacheKollegen vor, sich in Zukunft auch das Stammhirn genauer

fur Demenz. Etwa 26 Millionen Menschen sind wel
weit an dem bislang unheilbaren Altersleidenr-e
krankt. Zwar wurdenschon einige Genvarianten en
deckt, die das Risiko erhéhen, doch scheinermt
welteinfliisse ebenfalls sehr wichtig zu sein. Das erof
net die Mdglichkeit fir neue Ansatze der Pravention
und der medikamentdsen Behandlung. Und es nu
dert nicht, dass die mitunter auch durch Umweltei
flisse veraderbare epigenetische Steuerung der Ak
vierbarkeit von Genen immer mehr in den Fokus der
AlzheimerForschung riickt. Denn epigenetische ke
anderungen sind im Gegensatz zu genetischen Nt
tionen potenziel reversibel.

Auf der Online Plattform Epigenomicsnetviesnun die

anzusehen, @ eine Fehlregulatiorder Gene dortiger Zé&
len entscheidad zur Krankheit beitragen konne

Am dichtesten vor dem Einsateiner epigenetischen
AlzheimerTherapie beim Menschenist derweil die
medikamentdse Veranderung des so genanntensHi
ton-Codes— neben der DNA-Methylierung das zwe
te grundlegende epigenetischeSchaltergstem Wie
der Deutschlandfunijetzt berichtete, plant der GB
tinger Alzheimerforscher André Fischer demnéchst
den Einsatz des HDA®emmersVorinostatbei Alz-
heimer-Patienten. Das Mittel mterdriickt Enzyme, die
Acetylgruppen von Histonproteinen entfernerund
Gene weniger leicht aktivierbar macherf{Histan-
deacetylasen)Bei dementen Mausen hatte das Mittel
vor einigen Jahren sehr gut gewirkt (sieid¢ewsletter

britische Epigenetikerin Katie Lunnon darauf hin, dass Epigenetik 02/2010: ,Epigenetische Signatur” der Al

Wissenschatftlebereits eine Menge tber Auffallighe
ten im DNA-Methylierungsmuster bei Alzheimer

heimerDemenz gefundej Die Pilotstudie ist laut
scher bereits von den Behorden genehmigt.

Erndhrung des Vaters vor der ZeugungerandertKinder

Devon P. Ryaret al.: A paternal methyl donotrich diet altered cognitive and neural functionsoffspring mice

Molecular Pgchiatry04.04.20170nline Vorabpublikation.

Aus Experimenten mit Mausen gibt es schon langer Hinweidass auch die Vater vor der Zeugung von Nac
wuchs auf ihreErndgrung achten sollten. Folsduremangel veréndert die Epigenelic Spermien, was das Féh
bildungsrisiko des Nachwuchses erhoht (sieNewsletter Epigenetik 01/2014: Auch &dé&brauchen Folsauje
Nun fand ein Forschungsteam unter Leitung von Dan Ehningner vBeutschen Zentrum fur Neurodegenerative
Erkrankungen (DZNEh Bonn heraus, dass Vater mit Kinderwunsch es mit einer epigeich optimierten Diat
vielleicht dennoch lbertreiben kénnerDie Forscher gaben mannlichen Mausen eine Nahrung, die ganz lmeso
ders reich an Fols&ure und Methylgruppenlieferanten wie Methionin oder Vitamin B&R Zeugten die Mause
in den ndchsten sechs Wochen Nachwuchs, so zeigte dieser Lernschwaduesgeldstdurch eine mangelnde
Wandebarkeit des Gehirns im Hippocampus eine Region, diefir das Gedachtnis besonders wichtigt Das
GenKcnmb2 dasdasNervennetz fiir seine Plastizitdtendtigt, warzudem unterdurchschnittlich aktiv.

Ihr Resultat zeige eindrucksvoll, dass auch die Erndhrung der Vater Folgen fur das KinchHalene, urteilen
die Forscher. Und sie warnen, die Einnahme hoher Konzentrationen von Folsaure und Methylspertdsa
durch Zusatze zu Nahrungsmittelwie Mehloder durch Gbermafigen Konsum von Energyrinks,seiwomog-

lich nichtso unbedenklich wie bislang gedacht


http://www.epigenomicsnet.com/users/27784-katie-lunnon/posts/14634-robust-evidence-for-dna-methylomic-variation-in-alzheimer-s-disease
http://link.springer.com/article/10.1007%2Fs00018-016-2361-4
http://www.deutschlandfunk.de/alzheimer-arznei-koennte-symptome-rueckgaengig-machen.676.de.html?dram:article_id=385132
https://www.epigenomicsnet.com/
http://www.newsletter-epigenetik.de/das-alzheimer-epigenom/
http://www.newsletter-epigenetik.de/epigenetische-signatur-der-altersdemenz-gefunden/
http://www.nature.com/nature/journal/vaop/ncurrent/full/nature20784.html
http://www.newsletter-epigenetik.de/auch-vaeter-brauchen-folsaeure/
http://www.dzne.de/home.html

Und es vererbt sich doch! weil3e, gelbe oder rote Augen. Die Forscher sortierten
) alle Tiere streng nach einer besonders extremen-A

Filippo Ciabrelli et al.: Stable Polycordbpendent genfarbe, also iefem Rot oder lupenreinem Weil3.
transgenerational inheritance of chromatin states in AnschlieBend konnten sich nur noch Fliegen gleicher
Drosophila Nature Genetics 4926.05.2017, S. 876 Augenfarbe fortpflanzen. Nun entstanden stabild-L
886. nien, in denen auch dber mehrere Generationennhi
weg immer nur Tiere mit weil3en oder roten Augen
gezeugt wurden. Eine Ubmrifung der Gensequenz
stellte sicher, dass es sich trotz allem Uber beide L
nien hinweg um genetisch identische Tiere handelte.

Vincenzo Pirrotta: Of giraffesnecks and the inhe
itance of chromatin states. Nature Genetics 49,
26.05.2017, S. 88P3.

Adam Klosin et al.: Transgenerational transmission of

environmental information in C. eleganScience 356, Offenbar wird die Augenfarbe in diesem Fall also
21.04.2017, S. 3323. nichtgenetisch vererbt, sehr wahrscheinlich durch die
Weitergabe epigenetisher Information dber die
Keimzellen, also Eizellen oder Spermien. Fir diese
These sprechereinige weitere Resultate: Schon fir
die anfangliche AugenfarbetVielfalt waren epiges-
tische Veradnderungen verantwortlichJeder Auge-
farbe lasst sich namlich eindstimmter Grad einer be

Schon im Jahr 1998 sorgten die Epigenetiker Renato
Paro und Giacomo Cavalli mit Experimenten mit der
FruchtfliegeDrosophilafiir Aufsehen: Sie zeigten, dass
die Augenfarbe der Tiere Uber viele Generationen
weiter vererbt vird, obwohl diese nicht im Gentext
kodiert, sondern epigenetisch verursacligt Das war
eine der ersten Hinweise, dass auch Tiere erworbene
Umweltanpassungen Uber die Keimbahn an ihre
Nachkommen vererben, dass bei ihnen also eine
transgenerationelle epigenetische Vererbung existiert.

Allerdings kritisieren viele Genetiker bis heute die i

rer Meinung nach zu weitreichenden Schlussfelg

rungen aussolchen Resultaten. Der beobachtetd-E

fekt sei weder sehr stabil noch habe man deruz

grunde liegenden molekularen Mechanismus agg

klart. An diesem Urteil &nderte sich fiuiele Kritiker

auch nichts, als in den vergangenen Jahren durch Eine epigenetische Markierung bestimmt die Auge

mehrere Forscherteas eine Reihe von Studien an farbe beigenetisch gleicherfrruchtfliegen— und wird

Nagetieren hinzukamen, die ebenfalls eine Vererbung sogar vererbt.

von Umweltanpassungen nahe legen. Meist werden

dabei mannliche Mause oder Ratten zu viel und zu stimmten epigenetischen Markierung zuordnen ei-

fettreich ernahrt, vergiftet, slichtig gemacht oder ner dreifachen Methylierung des Histons 3 am Lysin

traumatisiert. Dann zeigen sl Folgen dieser Einflisse 27 (H3K27me} Je starker diese Markierung, desto

teils sogar noch zwei bis vier Generationen spater. schlechter kann die Zelle die entsprechende Erltgu
region ablesen und desto weniger rote Pigmentea-e

Doch jetzt, fast zwanzig Jahre nach Cavallis ersterzeugt das Auge. Setzten die Forscher diese epiganet

Publikation zum Thema, legte er mit einer aullerst sche Markierung zu einem spéteren Zeitpunkt des

sorgfaltigen Studie nach. Diese lasst kaum noch Zwe Experimentskinstlich zurlick, verschwand denn auch

fel, dass es eine geerationenuberschreitende epigr  wieder binnen einer Generation die zuvor tUber rhe

netische Vererbung beDrosophilagibt. Mit Kollegen rere Generationen hinweg stabil weitervererbte klare

untersuchte der Forscher voninstitut fir Humang-  Zuordnung der Augenfarbe zunDrosophilaStamm.

netikund der Universitat im franzdsischen Montpellier

Fruchtfliegen, die auf Grund eines gentechnischen Schlie3lich kreuzten die Forscher ihre gentechnisch

Eingriffs besondes vielféaltige und ausgepragte @ép  veranderten Fegen mit natrlichen Artgenossen und

genetische Veranderungen besal3en. Diese Tiere sindbeobachteten, dass sich auch dort die epigenetisch

zwar genetisch gleich, haben aber trotzdem entweder kodierte Augenfarbe durchsetzte und weitervererbte.


https://www.nature.com/ng/journal/v49/n6/full/ng.3848.html
https://www.nature.com/ng/journal/v49/n6/full/ng.3881.html
http://science.sciencemag.org/content/356/6335/320

Anderten sich jetzt jedoch didUmweltbedingungen,
war es zum Beispiel besonders heil3, wandelte si¢h o
fenbar als Reaktion darauf gelegentlich die Augenfa
be. Das wirde gut erklaren, warum auch in der Natur
immer wieder scheinbar spontan Fruchtfliegen mit e
ner anderen Augenfarbe auftaugen.

Nicht nur Cavalli und Kollegen sind Uberzeugt, mit
dieser beeindruckenden Studie dem Beweis derdg=xi
tenz einer transgenerationellen epigenetischen Ve
erbung bei Tieren— in diesem Fall Gber eine Weite
gabe bestimmter Elemente des so genannten Histon
Codes - deutlich ndher gekommen zu sein. Dieer
nommierte FachzeitschriftNature Genetics die die
Studie veroffentlichte, sieht es in ihrem Editorialréh
lich. Gemeinsam mit weiteren Studien mit anderen
Modellorganismen aus der jungsten Vergangenheit
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Umgebungstemperatur auf 25 Grad Celsius eineiep
genetische Anpassung aus. Dieses Mal waren an die
Histonproteine in der Nahe eines bestimmten Gens
allerdings ganz besonders wenige Methylgruppen
angelagert. Das Gen war also besonders aktiv.

Diese epigenetische Veranderung konnten die Fo
scher sage und schreibe noch 14 Generationen spéater
nachweisen. Und das, obwohl samtliche Nacimko
men der ersten Generation ausschlief3lich bei dez-g
wohnlichen Temperatur von 20 Grad gehalten wu
den. Es spielte hiesi keine Rolle, ob die epigenét
sche Information tber die mannliche oder die weibl
che Linie vererbt worden war. Auf3erdem wurde das
Merkmal nachweislich mit dem Erbgut der Zellen
transportiert. Epigenetisch wirksame Botenstoffe wie
zum Beispiel MikreRNAs,fallen demnach als Ube

Lragt die Arbeit zur wachsenden Gewissheit bei, dass trager aus. Nur wenn das Enzym fehlte, das fir den

es eine generationenlberschreitende epigenetische
Vererbung bei Tieren gibt*.

In einem ergénzenden Artikel verweist der Epigenet
ker Vincenzo Pirrotta von demRutgers Universityn
New Jersey, USA, daraufass es dank der neuentA
beit endlich erste Hinweise gebe, Uber welcheneM
chanismus die epigenetisch so wichtige Architektur
des Chromatin genannten Gebildes aus DNA und
Histon-Proteinen Uber die Generationsgrenze vererbt
wird. Eigentlich gilt eine solch¥ererbung als unm@-
lich, da das Chromatin der Keimzellen bei ihrertEn
stehung und noch einmal nach der Befruchtung in-e
ne Art epigenetischen Urzustand zurtickversetzire-
programmiert — wird. ,Die lokale Konzentration der
Methylgruppen an einer epigenet@hen Markierung
verstarkt deren Selbstfortpflanzung®, schreibt nurr-Pi
rotta. Das kbnne genlgen, um Informationen zur
Markierung uber die Reprogrammi@ing hinweg zu
retten.

Es war demnach also gerade die experimentelle-S
lektion darauf, dass entweder ganbesonders viele
oder ganz besonders wenige Methylgruppen an den
Proteinen nahe des Augenfarbeiens angelagert

sind, die die Erblichkeit dieses Merkmals erleichterte.

Aufbau dieser speziellen epigenetischen Markierung
sorgt, scheiterte die transgenerationelle Vererbung.

Vincenzo Pirrotta schlie3t angesichts dieser Daten
nicht mehr aus, dass Tie ihre Umweltanpassungen
grundsatzlich auch tGber unbestimmt viele Geneai
nen weitervererben kénnen. Das ist ein Phanomen,
das man bisher nur von Pflanzen kennt. Aber bekdi
sen sind die Keimzellen auch nicht so isoliert wie bei
Tieren. Existierte es tséichlich bei Tieren, so wéare es
nur noch ein vergleichsweise kleiner Schritt zu uns
Menschen.Uber diesen Schritt wird indes noch lange
Zeit gestritten werden. Denn mit uns kann man all
diese und viele ahnliche Experimente natirlich nicht
durchfuhren. Inséern missen wir uns bislang mitie
nigen wenigen epidemiologischen Befunden zud¥i
den geben. Diese legen immerhin nahe, dass die-b
obachteten Zusammenhé&nge auch fir Menschenlge
ten. Sie sind aber fern jeder Beweiskratft.

Auch die Herausgeber vorNature Geretics weisen
deshalb darauf hin, die Bedeutung der neuen Exp
rimente fr uns Menschen misse wohl nach wie vor
kontrovers diskutiert werden. Fraglos kénnten die
neuen Hypothesen uns aber eines Tages tatséchlich
dabei helfen, unsere eigene biologische Entwlieng

Fir diese These spricht zudem eine zweite, ebenfallssowie die Entstehung von Krankheiten und die Eyol

spektakulare aktuelle Studie zum @ma, dieses Mal
durchgefuhrt mit Fadenwirmern der Ar€Caenorhd-
ditis elegansDas Team um Ben Lehner von dé&uio-
pean Molecular Biology Organization (EMBIfd der
Universitat in Barcelona, Spanien, loste bei hera
wachsenden Fadenwirmern mit einer Erhéhurdgr

tion als solche besser zu versteheh.
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Epigenetischer Wirkstoff machiresszelleAppetit auf Krebs

Jennifer L. Guerrieret al.:Class Ila HDAC inhibition reduces breast tumours and metastases througttiantur

macrophagesNature 543 16.03.201,75.428 432

Tumorzellen gehen oft eine unheimliche Allianz mit ten sich mit Hilfe der epigenetischen Therapie zwei

bestimmten Immunzellen den Makrophagen, ein.

gangige Formender klassischen Chemotherapie. i

Diese ,Fresszellen* sind eigentlich zusténdig fur die se waren in Kombination mit dem neuen Ansatz
Zerstorung korperfremder Strukturen und sollten sich durchschlagskraftiger und wirkten langer nach.

idealerweiseauch gegen entartetes Gewebe richten.
Doch in der direkten Umgebung der Krebsgeschwsll
te wandeln sich die Immunzeller- vermutlich ge-
steuert von Signalen aus den Krebszellerzu so ge-
nannten tumorassoziierten Makrophagen (TAMSs)
Diese helfen den Krebssogar, indem sie zur Entair
dung gesunden Gewebes beitragennd dem bdsar-
tigen GeschwulstveiterenRaum verschaffen. Deshalb

All dies erreichtenlennifer Guerriero und Kollegemit

eing Substanz namensTMP195 die gezielt einige
wenige Enzyme aus der groRen Gruppe der Histo
deacetylasen hemmt, so genanntKlasse Illa HDACs
Diese veéndern offenbar nur bei Makrophagen und
ihren Vorlaufern denepigenetischen Code, nicht aber
bei anderen Immunzellenwas den neuen Wirkstoff

ist es ein Ansatz der modernen Krebsmedizin, TAMs besonders zielgenau machtGenau genommen ve

gezielt zu vernichten.

Nun gingen Onkologen aus den USA aber einema
deren Weg: Es gelang ihnen, die die Irre geleiteten
Makrophagen epigenetisch so umzuprogrammieren,
dassdiese wieder Appetit auf das bdsartige Gewebe
bekamen. Zumindest in Experimenten mit M&usen

hindert TMP195das Entfernen von Acetylgruppen
von bestimmten Stellen der Histonproteine, um die
die DNA der Zellen mehr oder wegier fest aufgevi-
ckelt ist Das verstellt wiederumdie Aktivierbarkeit
benachbarterGene undversetztdie Zellen so in €
nen ursprunglicheren Zustand zuricluf einmaler-
kennen die Makrophagen dieKrebszellen wieder als

verringerte dieser Ansatz die GrofRe von Brusttom
ren und zerstorte MetastasenAulRerdem verbesser

das, was sie sind, namlich einBediohung fur den
Organismus und versuchensie zu vernichten|

Epigenetik machil-Zellenin Tumoren wandelbar

Mary Philipet al.: Chromatin stats define tumourspecific T cell dysfunction and reprogrammirdpture 545,
2505.2017, S. 45256

Solide Krebsgeschwulste werden zwar von spezifischen Immunzellen des Korpers besiedelt @& Zellen
funktionieren aber nicht richtig. Sie kénnen dem Krebs nichts anhaben. Immuntherapien, die dieksnZeieder
funktionsfahig machen, haben bereits grol3e Erfolge erzielt. Allerdings ist noch unklar, wie geaignete Pai-
enten erkennt und welchel-Zell Varianten den Effekt genau vermitteln. Nuhaben sichForscher aus den USA
CD8 FZellenin Tumoren von Mausen genauer angeschaut, und systematische epigenetische Unterschigde en
deckt, je nachdem, ob die Zellen noch wandelbar waren oder nicht. Nur im ergtafi sind die Zellen potenziell
empfanglich fir eine heilende Reprogrammierung.

In einem néchsten Schritt entdeckten dieorscher eine Oberflachenstruktur auf den Zellen, mit deren Hilfe sich
ihr epigenetischer Zustand gut erkennen lasst. Weil dieser kéarauch bei FZellen in menschlichen Tumoren
vorkommt, hoffensie nun, nicht numagliche Ansatzpunkte fur zukinftige Immuntherapien gefunden zu haben,
sondern auch einenleicht zuganglichenBiomarker, der vorhersagen kann, ob eine Therapie bei eindém-
stimmten Patiententiberhaupt erfolgreich sein wird oder nicht|.


https://www.nature.com/nature/journal/v543/n7645/full/nature21409.html
https://www.nature.com/nature/journal/v545/n7655/full/nature22367.html

Das KrebsEpigenom: Konzepte
und Maoglichkeiten

Mark A. Dawson The cancerepigenome: Concepts,
challenges, and therapeutic opportuniti€tcience355
17.03.20175.11471152

Im Mérz widmete das fuhrende FachblaBciencesei-
nen Schwerpunkt den Fortschritten in der Krebsther
pie. Selbstverstandlicvar auch einUbersichtsartikel
Uber KrebsEpigenetik dabei Der Austrdier Mark
Dawson kommt darin zu dem Schluss, dass die-g
samte Biologie bdsartiger Tumore durch epigenet
sche Veranderungen beeinflusst sei, und dass die z
nehmende Erforschung dieser Zusammenhé&ngeed
Krebstherapie auctweit Gber das bereits bestehende
Malf3 hinaus befruchten wird.

Besonders hoffnungsvoll stimmerbawson neueste
Erkenntnisse Uber das Zusammenspiel aus Immusasy
tem und Epigenetik(siehezum Beispielauch die ba-
den vorangegangenen Beitdge). Es werdeklar. Viele
epigenetische Therapienverarderten Immunzellen
und machten Immuntherapien auf diesem Weg elte
tiver. Optimistisch blicke er deshalb auf die zume
mende Erforschung von Ansétzen, bei denen Qmk
logen Immuntherapien mit epigenetisen Mitteln
kombinierten. |
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Das Krebsrisiko von Rauchern lasst
sich epigenetisch messen

Yan Zhanget al.: Smokingassociated DNA methsd
tion markers predict lung cancer incidenceClinical
Egdgenetics 8, 2511.2016,doi: 10.1186/s1314@16
02924.

Onkologen aus Deutschlanchaben 11 Jahréang 600
Raucher beobachtet und die Epigenetik ihrer Blukze
len verfolgt. Wahrend dieser Zeit erkrankten 143 der
Raucher an Lungenkrebgdetzt ergab de Analyse der
Daten, dass sich das Muster der DNM¥ethylierung
bei jenen Menschen, die spater an Krebs erkrankten
schon zu Beginn der Studieeutlich van Muster der
anderen Probanden unterschiedle geringer die M-
thylierung an einer vondrei bestimnten Stellen der
DNA ist, desto grofRer ist danach das Risiko, die
Krankheit auch wirklich zu bekommen.

Die Vorhersagekraft dieser epigenetischen Messung
scheintpréazise als Angaben der Probanden zu ihrem
Zigarettenkonsum. Die Forscher bilanzieren, eieleer
leicht durchzufiihrende Analyse epigenetischer KMa
ker im Blut kbnne in Zukunft vielleicht dabei helfen,
Risikogruppen einzugrenzen, die man dann zum iBe
spiel mit Hile einer Computertomographie gezielt auf
Krebs in frihem Stadium untersuchen kénnte.

Zusatzliche epigenetisches Medikament verbessert Leukasiieerapie

Michael Lubbert et al.: Results of the randomized phase Il study DECIDER (AMDSYGchparing decitabine
(DAC) with or without valproic acid (VPA) and with or withouttadins-retinoic acid (ATRA) adadn in newly d-
agnosed elderlyon-fit AML patientsAbstract 589, American Society of Hematology, San Diego, 12/2016.

Fur altere, geschwéachte Patienten miikuter MyeloischerLeukémie (AML) sieht die Prognose meist schlecht aus,
da effektive Behandlungsmethoden wie eine Stammzelltransplantation fir sie nicht in Frage komméreie
gen Jahren sind fir ihre Behandlung deshalb die epigenetischen Medikaméreitabinund 5 Azecitidin zuge-
lassen. Beide Substanzen wirken glei@e hemmen als so genannte DNMethyltransferaseHemmer (DNMF
Hemmer) Enzyme, die Methylgruppen an die DNA anlagern. Dadurch beeinflussen sie die-Digthylierung
und machen in aller Regel stumm geschakeGene wieder ablesbar.

Leider ist aber auch diese Therapie verbesserungswirdig. Und so testen Forscher um den Freiburgeio@en
Michael Lubbert seit geraumer Zeit die Kombination der DNMAemmer mit so genannten Histondeacetylase
Hemmern (HDAGHemmer). Diese epigenetischen Mittel ver&dndern den Hist@wode, indem sie Enzymbehin-
dern, die Acetylgruppen von Histonproteinen entfernen. Auch sie haben das Potenzial, inaktiviene Ge re-
aktivieren. Jetzt brachte eine klinische Studie mit 204 Patiergeneuliche Resultate. Es zeigte sich, dass die P
tienten auf eine Kombination auBecitabinund dem HDAGHemmer ATRA(alktrans Retinolsaure) deutlich e
ser ansprachen und auch signifikant langer Uberlebten, als bei Gabe Desitabinsalleine. Zusatzlite Neben-
wirkungen traten keine aufDer ebenfalls getestete HDAEIemmerValproinsdurehatte tibrigenskeinen Effekt|


http://science.sciencemag.org/content/355/6330/1147
https://clinicalepigeneticsjournal.biomedcentral.com/articles/10.1186/s13148-016-0292-4
https://ash.confex.com/ash/2016/webprogram/Paper93298.html
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Was Epigenetik ist, und was sie fur
uns bedeutet

Jorn Walter & Anja Himpel (Hrsg.): Epigenetik. impl
kationen fir die Leberaund Geisteswissenschaften.
Nomos, BaderBaden 2017.

Im Marz veroffentlichtedie
Interdisziplindre  Arbeg-
gruppe Gentechnologie®-
richt der BerlinBranden
burgischen Akademie der
Wissenschaftenihren Fa-
schungsbericht zur Epigr
netik. Die Herausgeber Ha
ten dabei den Anspruch,
die ,grol3e Relevanz” he
auszuarbeiten, die die neue
Wissaschaft der Epigne-
tik fur die ,verschiedensten Zweige der BiologiepBi
medizin und Biotechnologie* hatDoch gemensam
mit den anderen Autoren des Bandes, allesamt Mi
glieder der Arbeitsgruppe, ging es ihnen um viel
mehr: Sie wollterauch die Bedeutung de Epigenetik
weit Uber die Naturwissenschaften hinaus darstellen.

So finden sich neben einer hervorragend verstandl
chen Einfuhrung ins Forschungsgebiet sowie infam
tiven und hochaktuellenKapiteln tUber die Epigenetik
der Pflanzenziichtung oder die Sucheach epigenet
schen Zielstrukturen fur zukinftige Medikamente
auch spannende Ausfuhrungen uber die biophilos
phische Bedeutung der Epigenetik, Gber transgeaer
tionelle epigenetische Vererbung oder tber rechtliche
Aspekte der Epigenetik sowie den Umgang d®edi-
en mit dem Forschungsfeld.

Wer sichauch nur ein wenig fir Epigenetik intese

ausgebern ist dise Leistung hoch anzurechnen. 15t
denten, Dozenten und Forscher egal ob aus der
Epigenetik oder anderen Fachgebietensowie Pad-
gogen, Journalisten und Mediziner wissen nun aén
lich, wo sie nachschlagen sollen, wesie ganz genau
wissen wollen, was Epigetik ist, und was sie fir uns
bedeutet. |

Gesundheit ist kein Zufall

Peter Spork: Gesundheit ist kein Zufall. Wie das Leben
unsereGene pragt. DVA, Miinchen 2017.

Im vorigen Newsletter ang-

kindigt, nun endlich e

schienen: Das neue Buch

des Autors und Herausg-

bers dieses Newsletters,eP

ter Spork, wurde von der

Frankfurter Allgemeinen Ze

tung sogleich zu einem der

sechs ,wichtigsten Saclib

cher der Saison“ gekurt

,Das Buch vermittelein an-

deres, ein neues Gesuh

heitsverstandis, und als sd¢»

ches kann ich es tats@éitich sehr empfehlefy urteite
Bianca Schwarim Hessischen Rundfunldas Magaan
Health & Care Minagementfand, es sei ,wie der b
lerbeste Thriller*. Und der bekannt&rierer Stressfo-
scher und Biopgchologe Dirk Hellhammerschrieb
.Das Buch istfachlich exzellent, unterhaltsam, ba
wechslungsreich, spannefid

Nicht ganz uneigennitzig wirdGesundheit ist kein
Zufall an dieser Stelle also all jenen Lesern warmstens
empfohlen, die wisenund verstehenwollen, wie und

siert und sich etwas mit Biologie auskennt, wird dieseswarum die neuesten Erkenntnisse deEpigenetik un-
Buch deshalb mit groRem Gewinn lesen. Es spiegeltseren Blick auf Gesundheit und Personlichkeit arer

nicht nur die groRe Bandbreite an Themen wieder,
die die Epigenet selbst erforscht oder mit denen sie
aufgrund ihrer weitreichenden und neuartigen rE
kenntnisse in Dialog tritt, es ist auch auf dem letzten
Stand der Forschung, und es ist verstandlicte-g
schridben. Allen Autoren dem Verlagund den Her

dern. Und sollten Sie das Buchschon haben, dann
wissen Sie doch sicher jeand, dem Sie es gerne
schenken méchten?


http://www.nomos-shop.de/Walter-H%C3%BCmpel-Epigenetik/productview.aspx?product=26507
https://www.randomhouse.de/Buch/Gesundheit-ist-kein-Zufall/Peter-Spork/DVA-Sachbuch/e500997.rhd

Diagenodekooperiert mit
Heidelberger Instituten

www.diagenode.com/news/higBensitivitydna-
amplificationmethod-for-sequencing

Die FirmaDiagenode ehemaliger Unterstltzer dieses
Newsletters, ist eirfitihrender Hersteller von Labors
darf fur die Aufarbeitung und Analyse epigenetischer
Proben Nun gab die Firma eine Zusammenarbeit mit
dem Heidelberger Universitatsklinikunmd dem Deut-
schen Krebsforschungszentrurbenfalls in Heide
berg bekannt. Gemeinsanmdchte man so genannte
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CATSweiterentwickeln. Das sind spezielle Verfahren,
mit deren Hilfe man auch geringe Mengen der bio!
gischen ,Datentrager DNA und RNA zuverlassig-s
guenzieren—also lesen- kann.

Gerade das systematische und einfache Lesen des
RNACodes ist fur die Epigenetik von gro3er Beale
tung. Man kann dadurch epigenetisch aktive Mikro
RNAs identifizieren. Und man kann die Aktivitatiep
genetisch geregelter Gene messen, indem man den
Gehalt der BoterARNAs bestimmt. Denn diese werden
fur die Ubersetzung des DNACodes in ein Protein
bendtigt und nur dann erzeugt, wenn die Gene auch
aktiv sind, sprich von Enzymen abgelesen Werdén.

15 Millionen Euro fur den Kamgfegen chronische Entztindungen

idw-online.de/de/news666595

Die Aufklarung epigenetischer Grundlagen chronischer Entzindungskrankheiten war zentraler Bestashelei
2012 gestarteterDeutschen EpigenorRrogramms DEEMMittlerweile wurdenauch schon erste wichtige Daten
aus diesem Programm publiziert (siengewsletter Epigenetik 01/2017: ,Meilenstein fir die Epigen@ik"Fa-
scher entdeckten uter anderemStérungen im Programm von Zellen, die behronischentziindlichen Darme-
krankungen Lupus erythematodesind rheumatoiderArthritis eine Rolle spielen

Aufbauend auf diesen Erkenntnissen soll nun ein neues HEderprogramm die ,SysterMedizin chronisch
entzindlicher Erkrankungen® erkunden. D&YSCID (A Systems medicine approach to chronic inflammatory
diseasepetaufte Programm wird mit knapp 15 Millionen Euro geférdert und von Professor Philip Rosenstiel vom
Institut fur Klinische Molekulaidiogie der Universitat Kiekoordiniert. Beteiligt sind 15 Arbeitsgruppen aus neun
Landern. Neben den epigenetischen Veranderungen des erkrankten Gewebes oder der Blutzglteas unter
anderem die Zusammensetzung der Darmfloraei den Patienten zwntersuchen |

Ist Armut eine Krankheit?

nautil.us/issue/47/consciousness/wippvertyis-like-a-disease

Der bekannte britische Genetiker Steve Jones, Rire
tor am University College Londonveist gerne darauf

Mangelnder Wohlstand, sozialer Status und Bildung
verdndern unsere Epigenome schon in frihester

hin, dass die Lebenserwartung jener Menschen, die in Kindheit und machen uns im schlimmsten Fallfalig
den armsten Vierteln Glasgows leben, unfassbare 28fiir Krankheiten. Uber Studien, die das nahe legen,

Jahre geringer ist, als die der Menschen in demhl-
habendsten Quartieren der gleichen Stadt.
Deutschland betragt der Unterschied bei der Leb&n

wurde hier schon ofters berichtet (siehe z. Bewsle-

In ter Epigenetik02/2016: Verlidung zwischen Armut

und Depressioh Jetzt hatfur das OnlinePortal nau-

erwartung zwischen Arm und Reich je nach Studie til.usder Truman National Security Fello@hristian H.
und Geschlecht sieben bis elf Jahre. Viele ForscherCooper Uber seine eigne Vergangenheit und die
sind mittlerweile Uberzeugt, dass unter anderem die neuen Erkenntnisse der Epgnetik einen bewege-

frihkindliche epigenetische Pragung des Stoffwec

den Essayeschrieben Cooper erklart, ,warum Armut

sels in Koérper und Gehirn verantwortlich fur diesen ist, wie eine Krankheits.

Unterschied ist.


https://www.diagenode.com/news/high-sensitivity-dna-amplification-method-for-sequencing
https://idw-online.de/de/news666595
http://www.newsletter-epigenetik.de/ihec-legt-41-publikationen-zugleich-vor/
http://nautil.us/issue/47/consciousness/why-poverty-is-like-a-disease
http://www.newsletter-epigenetik.de/verbindung-zwischen-armut-und-depression/
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Noch ein Newsletter andere Epigenetikiinteresgerte verschickt sie zudem
einen kostenlosen Newsletter. Wer Interesse an den

englischsprachigenEpigenetics Newsat, kann auf
der Homepage der Firma seine-KlailAdresse -
terlassen. Dort findet man die neuesten Beitrage des
Die Firma Cambridge Epigenetix kurz CEGX bietet = Newsletters aber auch direkizum Beispiel ein Inte
Laborbedarf fiir die Analyse epigenetischer Strukturen view mit Anjana Rao, Leiterin der Arbeitsgruppe fur
in Zellen an, vor allem fir die so genannte Bisulfit Genexprasionsanalyse amLa Jolla Institutein San
Sequenzierung zum Lesen des DNKethylie Diego, USA. Die bekannte Epigenetikerin ist Mitglied
rungsmusters. Als neuen Service fur ihre Kunden und des wisenschaftlichen Beirats der Firma

www.cambridgeepigenetix.com/

personalien

Alexander MeissnerMitherausgeber dieses Newsletters urmlletzt Professor in der Abte
lung fur Stammzellfoschung und regenerative Biologie an dddarvard Universityn Boston
sowie Mitglied desBroad Institute gilt seit Jahren alginer der fihrenden Epigenetiker. E
publizierte mit seinem Team wegweisende Studien auf derabi&t der systematischen Aax
lyse ganzer Epigenome, Epigenomdenannt, und gehorte zu den Protagonisten deRoad-
map Epigenomics Consortiundas finanziert von detJS GesundheitsbehérdeNIH zwischen
2009 und 2015 zahlreiche menschliche Epigenome entziffehe Jahr 2016 erhieMeissner
einen Ruf an dadax-PlanckInstitut fir Molekulare Genetilk seiner Heimatstadt BerliDie-
sem Ruf folge er nun und dbernimmt ds Direktor am MaxPlanckInstitut sowie Mitglied derMax-Planck
Gesellschattlie Leitung der neu geschaffenen Arbsegruppe Genomregulation

Andrew Macpherson Professor anrDepartmentKlinische Forschunder Universitat Berrund
am Berner Univasitatsklinikumerhalt einen ERC Advanced GrantDer Européaische Fe
schungsratwird seineArbeit in den kanmenden fiinf Jahren mietwa 2,5 Millionen Euro a-
terstitzen. Unlangst konnteMacphersonmit seinem Team zeigen, dass Molekile, die die
Bakteriender miutterlichen Darmflora absondern, schon wahrend der Schwargghaft und
Stillzeit auf das Neugeborene libergehen. Diese Substanzen starken und trainierenndas
munsystem des neuen Lebens. Jeder Mensch wird so@ag Zusammenleben mit seineruz
kiinftigen Darmflora vorbereitet, die in gro3en Teilen wahrend und nach der Geburt von der
Mutter Ubertragen wird.Nun mdchte Macpherson die Epigenetik dieser Prozesse erkunden. Es geht darum,
welche Gene des Neugeborenen durch welche t8ohaften von den mitterlicen Bakterien auf welchem Weg in
ihrer Aktivierbarkeit verandert werden. Weiterer Unterstiitzer des Projekts isGdiaaxen Stiftung

Christoph BockProfessor undPrincipal Investigatoam CeMM Forschungszentrum fir mes
kulare Medizinin Wien hat sich schon vor mehr als einem Jahrzehnt im Rahmen seiné-Dp
torarbeit am Max-PlanckInstitut fur Informatikin Saarbriicken auf die computergestiitzte
Analyse der epigenetischen Strukturen einzelner Zellen und Zelltypen, Epigenomik genannt,
konzentriert. B gehdrte also zu den ersten Bioinformatiker mit Schwepunkt Epigenomik
und wirkte bei vieén groRen Forschagsvorhaben in diesenBereich maflgeblichmit, etwa
beim USamerikanischen Roadmap Epigenomics Consortiunoder beim EUProjekt
BLUEPRINTh diesem Newsletter wird Uber eine seiner aktuellen Publikationen berichtet (s
he BeitragGenregulationsnetzwerke a@inen BlickSeite5, und das Titelbild). Nun erhielt Bock als erster Deu
scher Giberhaupt den seit 2001 verliehene®verton Preisder International Society of Computational Biology
(ISCB)Der renommierte Preis wird jahrlich an einen Wissenschaftler am Beginn odder Mitte seiner Karriere
verliehen, den man als kommende Leitfigur in Computerbiologie oder Bioinformatik einschhtzt.



https://www.cambridge-epigenetix.com/
http://cemm.at/
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Mainz Den Zahlen nach zur Gemrgulation

www.imb.de/2017conference
1906.2017bis 2106.2017

Die nachste Epigenetifagung desinstituts fir Molekulare Biologie IMB
Mainz findet im Juni 2017 statt. Im Fokus stehen dabei die neuesten En
wicklungen und spannendsten aktuellen Resultate auf dem Gebiet der
Genregulationsforschung. Dem Motto der Tagung Gene Regulation by
the numbers- folgend, konzentrieren sich vielgortrage auf ein besonders
zukunftstrachtiges Feld: die quantitative Alyse der verschiedenen Syest
me, mit denen Zellen die Aktivitat ihrer Gene reguliereiKeynote Speaker
sind Amos Tanay vomWeizman Institutein Rehovot und Eileen Furlong
vom EuropeanMolecular Biology Laboratory (EMBlIl)Heidererg.|

Zurich Transgenerationelle epignetische Vererbung

www.latsis2017.ethz.ch/
28.08.2017his 30.08.2017

Isabelle Mansuy, eine der fiilhrenden Forscherinreuf dem Gebiet der so genannten transgenerationelleniEp
genetik, hat die Créme de la Créme dieses Forschungsgebiets aus aller Welt zu elirmsis Symposiumnach
Zirich eingeladen. Bekannte Experten wie Eva Jablorikal Aviv Universijy Michael Skinne@Washington State
University, Moshe SzyfNIcGill University, MontréglMarcus PembreyUniversity College LondpnRachel Yel-

da (Mount Sinai HospitalNew York) und viele mehr, werden ihre spannenden und revolutionéren Forsclstng
ergebnisse préasentiererkEs geht dabei um die Frage, ob und inwieweit epigenetisch gespeicherte, also im Laufe
des Lebens erworbene Umweltanpassungen lber die Keimzellen an folgende Generationen vererbt werden
kénnen. Letztlich beschaftigen sich die Forscher also mit einer neB@logie der Vererbung, und manche von
ihnen — die sich selbst provokant als Nebamarckisten bezeichner fordern sogar eine Erweiterung der Da
win’schen Evolutionstheorie.

Am 29.08.um 17:30 Uhmalt im Rahmenprogramm der Tagung Peter Spork, Autor undetausgeber dieses
Newsletters im Auditorium Maximum der ETH Zirigleinen 6ffentlichen Vortray in deutscher Sprache, Thema:
-Erbe, Umwelt undvergangenheit: Warum die Epigenetik den Blick auf die Gesundheit veraridert

Die Fondation Latsis Internationalenterstitzt seit 1986 jahrlich ein Latsis Symposium an B&H Zurichmit
50.000 Schweizer Franken. Forscher kbnnen Themen vorschlagen, wadzeirhema sich auf ein Gebiet bezi
hen sollte, zu dem in Zurich geforscht wird und welches von been 6ffentlichem Interesse is}.

Berlin:Bewéahrter Kurs in Bisukequenzierung

www.ecseq.com/workshops/workshop_2@T77NGS DNA-MethylationData- Analysis
29.112017bis 01.12.2017

Nun schon im dritten Jahr in Folge bietet eliFirmaecSeq Bioinformaticei-
nen Workshop zur Analyse von DNAMethylierungsmustern an. Der é&
wahrte Kurs richtet sich an Biologen und Bioinformatiker mit wenigen oder
gar keinen Erfahrungen in der so genannten Bisulliequenzierung, mit
deren Hilfe mandas DNAMethylierungsmuster einer Zelle kartieren kann.
Basiskenntnisse in Molekularbiologie werden vorausgesdtzt.


http://www.imb.de/2017conference
http://www.latsis2017.ethz.ch/
http://www.newsletter-epigenetik.de/zuerich-29-08-2017-erbe-umwelt-und-vergangenheit/
https://www.ecseq.com/workshops/workshop_2017-07-NGS-DNA-Methylation-Data-Analysis
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